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 Real time-PCR zum Nachweis und zur 
    Subtypisierung von Influenza-Viren



Verlauf der Influenza-Saison 2004/05
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Comprehensive reports on the AGI website



Charakterisierung 
von

Influenza A-Viren



Antigendrift

    Punkt-
mutationen
       im
   Genom

Mutationen und Antigendrift

Hämagglutinin

Neuraminidase



A/BWB/20/05 320 640 1280

Immunserum

Antigene Analyse von H3N2-Viren (2004/05)

Stamm                    Wyo/03 Well/04 Cal/04

A/NRW/ 3/05 <80 <80 160

A/THR/35/05 80 160 640

A/BLN/ 1/05 80 160 640

A/NSA/24/05 80 80 320

A/BAY/16/04 80 80 640

A/BAY/ 3/05 160 320 640

A/BAY/ 6/05 160 320 640

A/BAY/57/05 320 640 320



Analyse des HA-Gens von A/H3N2-Viren
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Charakterisierung 
von

Influenza B-Viren



Ko-Zirkulation verschiedener Linien (1)

Zwei divergente Influenza B-Linien
                                            seit Mitte der 80er Jahre

B/Yamagata/88-like-Viren 
B/Victoria/87-like Viren 



 Anfang der 80er bis
 Anfang der 90er Jahre

B/Yamagata/88-Linie 

B/Yamagata/88-Linie 
B/Victoria/87-Linie 

B/Victoria/87-Linie 

Seit 10 Jahren 

B/Yamagata/88-Linie 

B/Yamagata/88-Linie 
(B/Victoria/87-Linie) 

Ko-Zirkulation zwei verschiedener
            Influenza B-Linien (2)



B/Yamagata/88-Linie 
(B/Victoria/87-like) 

2001/2002 

B/Victoria/87-like Viren wieder auf der 
Nordhalbkugel

2002/2003 

   (B/Yamagata/88-Linie) 
B/Victoria/87-Linie 

2002/03: B/Victoria-like: über 90% 

Ko-Zirkulation zwei verschiedener
 Influenza B-Linien (3)

2004/05: B/Victoria-like: Europa etwa 30% 
2004/05: B/Victoria-like:     BRD etwa 75% 

   (B/Yamagata/88-Linie) 
B/Victoria/87-Linie 



B/BWB/41/05 <10 40 80 160

Immunserum

Antigene Analyse von B-Viren (2004/05)

Stamm                    B/J/03 HK/01 MAL/04 BLN/05

B/SAS/ 8/05 <10 20 40 80

B/NSA/ 5/05 <10 40 40 80

B/SAT/22/05 640 <10 <10 <10

B/HES/ 5/05 320 <10 <10 <10

B/BAY/31/05 640 <10 <10 <10

B/BAY/32/05 <10 10 40 80

B/BAY/35/05 160 <10 <10 <10

B/BAY/ 2/05 <10 20 40 80



Analyse des HA-Gens von Influenza B-Viren
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BAY/270303
BAY/080305

BWB/12/05
BAY/8/05

BWB/18/05
SAS/7/05

SAT/070305
THR/090305
NSA/2/05
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Singapore/222/79
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Hongkong
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RPF/030302MVP/250302
BLN/070302

BWB/280103
BAY/170303
BWB/11/03

BWB/100203
SAS/030202

MALASIA HAN/22/03
HAN/25/03

NRW/17/03
BWB/310303

Hongkong/01Victoria/87

Yamagata/88

Shanghai/02
Sichuan/99

Malaysia/04

2001/02
2002/03

Season

Yamagata-Linie

Yam-SubIinie II

Victoria-Linie

Gruppe I
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Yam-SubIinie I

Analyse des NA-Gens von Influenza B-Viren



Qualitätssicherung



Nationale Ringversuche



Internationale Ringversuche



QC
H5-Workshop



H5-Workshop am RKI



H5-PCR-Assay:  NRZ Influenza

A6 – D8: Humane H5-Isolate
               Vietnam/2005

F6 – F7: Aviäre H5-Isolate
               Vietnam/2005

Spezifischer Nachweis aktueller H5N1-Viren

A6, A7: Duck/Vietnam/05
D8: A/Vietnam/JP-20/05
F6: A/Vietnam/JP-36/05
F7: A/Vietnam/1194/04

A/Duck/Vietnam/NCV DCD-34/05

A/Vietnam/JP-20/05
A/Vietnam/JP-36/05
A/Vietnam/1194/04

A/Chicken/Vietnam/TG24-01/05



Detektion des M-Gens aktueller H5N1-Viren

        Humanes H5-Isolat:
               A/Vietnam/1194/04

         Aviäres H5-Isolat:
               A/DuckVietnam/34/05

M-PCR-Assay:  NRZ Influenza



Kommerzieller H5– Assay (I-3)

A1, A2: Duck/Vietnam/05
A3: A/Vietnam/JP-20/05
A4: A/Vietnam/JP-36/05
A4: A/Vietnam/1194/04



A1: 10.000 Kopien
A2:   1.000 Kopien
A3:      100 Kopien

Kommerzieller H5-Assay (I-2)



Influenza-Überwachung
auf

internationaler Ebene



 Zusammenarbeit mit der WHO

Ergebnisse der 
virologischen
Surveillance



Auswahl repräsentativer Stämme

Ergebnisse der Charakterisierung

Annual WHO-CC Report

Referenzstämme

NRZ WHO-CC

Referenzseren

Kooperation NRZ Influenza und WHO-CC

Antigene/genetische Charakterisierung



WHO vaccine recommendation meeting Geneva
Virologische Daten

Anzahl der
Untersuchungen

Ergebnis/Typisierung
Subtypisierung

Ergebnisse der
 antigenen/

genetischen 
Charakterisierung

Europäische Influenza-Surveillance (EISS)



EISS – Wochenbericht  
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